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Partie 1 : Installation, importation 
des données, manipulations de base
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Installation du package Rcmdr
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Les données utilisées
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Nutrimouse
ÅDŜƴŜ Υ ŜȄǇǊŜǎǎƛƻƴ ŘŜ мнл ƎŝƴŜǎ ǇŜǊǘƛƴŜƴǘǎ Řŀƴǎ ƭŜ ŎŀŘǊŜ ŘΩǳƴŜ ŞǘǳŘŜ ǎǳǊ 

la nutrition
ÅLipid: concentration de 21 acides gras hépatiques 
ÅDiet : 5 régimes testés REF (maïs, colza), COC (huile de coco), SUN 

(tournesol), LIN (lin), FISH (huiles de poissons)
ÅGenotype: 2 génotypes (WT / PPAR)



Lancement de Rcmdr
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Définition du répertoire de travail
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Sauvegarde du script courant

+ CTRL + S régulier 
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Importation des données
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TO DO 

Å Ouvrir successivement les 3 autres fichiers de données
Å Les importer et les nommer lipid, genotype, diet
Å Les regarder dans RcmdrǇƻǳǊ ǾŞǊƛŦƛŜǊ ƭΩƛƳǇƻǊǘ

15



Attention pour diet et genotypeΣ ƛƭ ƴΩȅ 
a pas de nom de variables
{ƛ ƻǳōƭƛ ŘŜ ŘŞŎƻŎƘŜǊΣ ƭΩŜŦŦŜŎǘƛŦ ƴΩŜǎǘ 
pas le bon
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Statistiques de base sur le jeu de données actif 
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TO DO 

Å Statistiques descriptives sur diet avant de revenir à lipid
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Sauvegarde des données sous la forme Rdata

.Rdata, .Rdata, .rdat, .rdata= différentes extensions pour 
ƭŜ ƳşƳŜ ŦƛŎƘƛŜǊ ōƛƴŀƛǊŜ ǉǳŜ ƭΩƻƴ ƴŜ ǇŜǳǘ ƻǳǾǊƛǊ ǉǳΩŀǾŜŎ w
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Partie 2 : Statistiques univariées
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Partie 2.1 : Variables quantitatives (numériques)
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Charger un jeu de données Rdata
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Dénombrer les observations manquantes
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Statistiques descriptives
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ÅEcart-type = SD : mesure de la 
dispersion des données autour de la 
moyenne

ÅErreur type de la moyenne = SEM : 
ƳŜǎǳǊŜ ŘŜ ƭŀ ǇǊŞŎƛǎƛƻƴ ŘŜ ƭΩŜǎǘƛƳŀǘƛƻƴ 
de la moyenne

ÅSEM = SD/sqrt(n)
ÅEcart interquartile = Q75 ςQ25
ÅCoefficient de variation (CV) = SD / 

moyenne
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Coefficient de dissymétrie (skewness) 

ÅPositive skew: moyenne > médiane
ÅNegativeskew: moyenne < médiane

/ƻŜŦŦƛŎƛŜƴǘ ŘΩŀǇƭŀǘƛǎǎŜƳŜƴǘ όkurtosis)

ÅDist. normale : kurtosis= 0
ÅKurtosis>0 : distribution plus pointue 

(leptokurtic)
ÅKurtosis<0 : distribution plus plate 

(platykurtic)
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ÅPour les 2 variables positive skew: 
moyenne > médiane

ÅPour les 2 variables : positive 
kurtosis: distribution plus pointue 
que la loi normale



Histogramme
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ÅSur un histogramme en fréquence, 
ƭΩŀȄŜ ǾŜǊǘƛŎŀƭ ŀŦŦƛŎƘŜ ƭŜ ƴƻƳōǊŜ 
ŘΩƻŎŎǳǊǊŜƴŎŜ Řŀƴǎ ǳƴŜ ŎƭŀǎǎŜ

Å{ǳǊ ǳƴ ƘƛǎǘƻƎǊŀƳƳŜ Ŝƴ ŘŜƴǎƛǘŞΣ ƭΩŀȄŜ 
ǾŜǊǘƛŎŀƭ ǇŜǊƳŜǘ ǉǳŜ ƭΩŀƛǊŜ ŘŜ 
ƭΩŜƴǎŜƳōƭŜ ŘŜǎ ōŀǊǊŜǎ ŦŀǎǎŜ м



Enregistrer un graphique
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TO DO 

ÅCŀƛǊŜ ƭΩƘƛǎǘƻƎǊŀƳƳŜ ŘŜ /мсΦмƴΦф
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Boxplot: boite de dispersion
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Ajout de variables standardisées
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TO DO 

Å/ƻƳƳŜƴǘ ǎΩŀǇǇŜƭƭŜƴǘ ƭŜǎ ƴƻǳǾŜƭƭŜǎ ǾŀǊƛŀōƭŜǎ Ŝǘ ƻǴ ǎƻƴǘ 
elles situées?

Å Calculez les statistiques de base sur ces variables. Que 
sont-elles?
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Ajouter log2(C16.1n.7)

49



50



TO DO 

Å Faire la boite à moustache de la nouvelle variable et 
commenter en particulier les variables atypiques
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Partie 2.2 : Variables qualitatives
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Switch sur diet
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/ƘŀƴƎŜƳŜƴǘ Řǳ ƴƻƳ ŘŜ ƭŀ ŎƻƭƻƴƴŜ Ǿƛŀ ƭΩŞŘƛǘŜǳǊ
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Résumé statistique
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Distribution de fréquences
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Graphe en barres (barchart)

60



61



62



Graphe en camembert (pie-chart)
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{ŀǳǾŜƎŀǊŘŜ ŘŜ ƭΩŜƴǾƛǊƻƴƴŜƳŜƴǘ Rdata
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Partie 3
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Partie 3 : Statistiques bivariées
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Fusion des jeux de données
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TO DO 

Å Fusionner alldataavec avecgenotype, puis avec lipid en 
conservant le memenom alldata

Å Résumé numérique de ce fichier
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Partie 3.1
Deux variables quantitatives
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Matrice de corrélation
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ÅCoefficient de corrélation : mesure à quel 
point 2 variables changent ensemble 
(importance et sens de la relation)

ÅPearson : relation linéaire (modification de 
ƭΩǳƴŜ ŜƴǘǊŀƛƴŜ ƳƻŘƛŦƛŎŀǘƛƻƴ ǇǊƻǇƻǊǘƛƻƴƴŜƭƭŜ 
ŘŜ ƭΩŀǳǘǊŜύ

ÅSpearman : relation monotone (les variables 
changent ensemble mais pas forcément de 
façon proportionnelle)
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Nuage de points (scatterplot)
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Corrélation de Pearson = 0,009
Cohérent avec le graphe
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Corrélation de Pearson = 0,97
Moins net si on se concentre sur les valeurs 
faibles qui sont la grand marjorité
La corrélation de Pearson est tirée par les 
points extrêmes
Corrélation Spearman = 0,78



TO DO 

Å Refaire le graphe de C16.1n.7 en fonction de C14 mais 
avec les échelles log

Å Conclusion?
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Corrélation de Pearson = 0,92
Corrélation de Pearson = 0,78



Matrice de nuages de points
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